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RESUMO

Escherichia coli pode causar doencas em humanos e animais, tais como infec¢des do trato
urinario, septicemia, meningites e gastroenterites. Caes assintomaticos podem participar da
cadeia epidemiolégica como reservatorio de E. coli patogénica ao homem. Este estudo objetivou
avaliar a ocorréncia de E. coli patogénica ao homem em fezes de caes errantes sem sintomas de
colibacilose e assim averiguar a participa¢do do cdo como fonte de infec¢do de colibacilose
humana. Foram coletadas 220 amostras de fezes de animais capturados por diferentes Centros de
Controle de Zoonoses do Estado de Sdo Paulo. As amostras foram submetidas a exames
microbiol6gicos sendo isoladas 196 (89,09%) estirpes deE. coli, cujos genes de fatores de viruléncia
foram detectados por PCR. Cento e vinte e trés (62,75%) estirpes apresentaram um ou mais dos
fatores de viruléncia estudados. Dezesseis (8,16%) foram positivas para afa, 54 (27,55%) para sfa,
38 (19,38%) para pap, 66 (33,67%) para aer, 31 (15,81%) para cnf, 13 (6,63%) para hly, 1 (0,51%) para
VT2enenhumadas linhagens foi positivaparaLT, STae STh. Caes errantes aparentemente sadios
podem participar da cadeia epidemioldgica como reservatérios de E. coli uropatogénica ao
homem, pois os genes encontrados com maior freqléncia estdo presentes em infeccdes
extraintestinais urindrias.
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ABSTRACT

OCCURENCE OF VIRULENCE FACTORS IN LINEAGES OF ESCHERICHIA COLI ISOLATED
FROM FAECES OF STRAY DOGS. Escherichia coli may cause diseases in humans and animals, such
asurinaryinfections, septicemia, meningitisand gastroenteritis. Asymptomaticdogscan participate
in the epidemiologic chain as a reservoir of human pathogenicE. coli. The objective of the present
study was to evaluate the occurrence of pathogenicE. coliin humans, on faeces of stray dogs without
colibacillosissymptoms, and thus verify the participation of dogs as asource of human colibacillosis
infection. Two hundred and twenty samples of faeces from animals captured by different Zoonotic
Control Centers in Sdo Paulo state, Brazil, were collected. These faeces, when submitted to
microbiological exams, resulted in the isolation of 196 (80.09%) strains of E. coli, whose virulence
geneswere detected by PCR. At leastone of the virulence factors studied was presentin 123 (62.75%)
strains. Sixteen (8.16%) were afa positive, 54 (27.55%) were positive to sta, 38 (19.38%) to pap, 66
(33.67%) to aer, 31 (15.81%) to cnf, 13 (6.63%) to hly, 1 (0.51%) to VT2, and none of the strains were
positive for LT, STa or STb. Stray dogs which were apparently healthy could be participating in
the epidemiologic chain asanE. colireservoir uropathogenic to man, asthe genes found inahigher
frequency are present in extraintestinal infections, or more specifically, urinary infections.

KEY WORDS: Escherichia coli, faeces, dogs, virulence factors, PCR.

INTRODUCAO tes. Temsidoresponsavel por causar diarréiaseguida

de morte em criangas de paises em desenvolvimento,

Escherichiacoli é considerada habitante natural do assimcomocolitehemorragica(HC),sindromeurémica
trato intestinal de animais e do homem, mas também hemolitica (HUS) em criancas e adultos em paises
aparece como uma importante causa de diarréias,  desenvolvidos. Veiculosde infecgio témsido alimen-
infecgbes urinarias, mastites, septicemias, meningi-  tos de origem animal, 4gua e alimentos mal lavados
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como frutas, verduras e raizes. (DroLET et al., 1994;
SussmaN, 1997; TrasuLsi; Campos, 1999; GutH et al.,
2002; Y ATsuvANAGl et al., 2002).

A habilidade de E. coli em causar doenca em
humanos é devida a presenca de vérios fatores de
viruléncia localizados em genes plasmidiais e/ou
cromossomais (PonNNENBERG, WHITTAM, 2001). A
patogenicidade do microrganismoestarelacionadaa
forma como a bactéria se liga a célula do hospedeiro,
a producédo de toxinas e a sua invasao (SEARs; KAPER,
1996; FARMER IlI, 1999).

Existem relatos da ocorréncia de colibacilose em
cdes e gatos, além de outros animais, tendo sido
relatadas infec¢Bes urinarias, prostatites, vaginites e
piometra, alémde septicemias e endotoxemias (BEuTIN
1999).

O grupo das E. coli uropatogénicas (UPEC) esta
associadoadoencasnotratourinariotantoemhuma-
nos como em animais. As adesinas mais importantes
nas infec¢des urindarias sdo os pili. As fimbrias S (sfa)
estimulamaproducdode Interleucina-6 pelascélulas
doepitéliorenal napresencade UTI (infeccdo dotrato
urinario) (SAvLers; WHITT, 1994). As fimbrias tipo 1
participam nacolonizacdo da bexiga e trato urindrio
inferior. A adesina das estirpes que infectam os rins
éafimbriaP, que estdassociadaas pielonefrites (CHeN
etal., 2003).

Hemolisinas séo citotoxinas (HIyA) que condu-
zemaumalise osmética principalmentedeeritrécitos
(TraBuULsI; CamPOs, 1999; Riseiro, 2001). E. coli
uropatogénicas podem apresentar a habilidade de
adquirir ferro, utilizando sideréforos, exoproteinas
codificadas pelo geneaer plasmidiais (SAYLERS;WHITT,
1994). A aerobactina, sideréforo bacteriano, tem sido
associadaaestirpes deE. colique causam pielonefrite
e cistite em humanos (JoHnson et al., 1988).

O fator necrotizante citotéxico (NTEC), esta asso-
ciado com infeccBes extraintestinais (septicemia e
infeccdo do trato urindrio) e enterites no homem e
animais (SeEARrs; KAPER, 1996; RiseIro, 2001).

Sete fatores de viruléncia (FVs), incluindo pilus
tipo 1 (pili), pilus associado com pielonefrite (pap),
fimbria S (sfa), adesina afimbrial | (afa I), hemolisina
(hly), aerobactina (aer) e fator citotéxico necrotizante
(cnf) desempenham um importante papel no desen-
volvimento de UTI humanas. Linhagens de E. coli
isoladas de cées e gatos com UTI sdo similares as
estirpes de E. coli isoladas de UTI humana. Pili foi o
fator de virulénciamaiscomumente encontradoentre
as linhagens UPEC isoladas de cdes e gatos e de
humanos. Alémdisso, estafimbriafoifreqiientemente
observada em estirpes de E. coli isoladas de fezes de
cadesegatossadios. O genecodificador dafimbriaP foi
encontrado com maior frequéncia em fezes de cées
saudaveis (Yuri et al., 1998; Kurazono et al., 2003).
Escherichia coli isolada de fezes de cées, comumente

exibem caracteristicas tipicas de EXPEC humana (E.
coli extraintestinal), podendo ser relacionados com
isolados clinicos de pacientes humanos com cistite,
pielonefrite, bacteremia ou meningite (JoHnson et al.,
2001).

Céestémsidoapontadoscomo potenciaisreserva-
torios de linhagens de E. coli que causam UTI em
humanos, pelo fato destes microrganismos apresen-
tarem proximidade filogenética, de sorogrupos e cer-
tos fatores de viruléncia associados com E. coli
extraintestinal isolados de fezes e urina caninos,
sugerindo a ocorréncia de transmissdo de E. coli
patogénicaentre cdes e humanos (Sannesetal., 2004).

Cées e gatos compfem um grupo de animais de
grande proximidade ao homem. Como conseqUiéncia,
a possibilidade de transmissdo de microrganismos
entre estas espécies de hospedeiros é extremamente
elevada (BeuTin, 1999).

O presente estudo teve como objetivo verificar a
ocorréncia de E. coli nas fezes de cées errantes, com
auséncia de sintomas de colibacilose, avaliando a
possivel presenca de fatores de viruléncia nessas
estirpes que apresentam similares as observadas nas
linhagens isoladas de infec¢cdes em humanos.

MATERIAIS E METODOS
Coleta das amostras

A coleta do material foi realizada nas dependén-
cias dos Centros de Controle de Zoonoses (CCZs)
pertencentes aos Municipios de Guarulhos, Cotia e
Barueri, Estado de S&o Paulo. Foram colhidas amos-
tras de fezes de 220 cées recolhidos pelos CCZ das
cidades referidas. A escolha dos cées foi realizada
independentemente de raga, porte, idade ou sexo,
levando-se em consideracéo o estado geral eaconsis-
téncia das fezes que deveriam indicar auséncia de
diarréia.

Acoletade amostras de fezes foi feitano momento
em que 0s animais apresentavam sinais clinicos de
anestesia, antes de serem eutanasiados. Tal coleta foi
realizada com o auxilio de suabe estéril introduzido
profundamente ao intestino (porgao retal), apdés os
animais terem sido anestesiados.

Examesmicrobioldgicosdeamostrasde fezesdecaes

Os suabes foramencaminhadosao laboratérioem
condicao de refrigeracéo, condicionados em geladei-
ra portéatil de isopor com gelo reciclavel. No laborat6-
rio, foram submetidos aos exames microbiol6gicos
gue consistiram inicialmente no cultivo dos mesmos
em caldo BHI (brain and heart infusion broth), agar
sangue de carneiro (5%) (blood agar base) e agar
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MacConkey (MacConkey agar) com incubagéo em
aerobiose, a 37° C com leituras a 24-96h. As amostras
também foram cultivadas em agar Sabouraud-
dextrose (Sabouraud dextrose agar) com incubagao
em aerobiose, mantidas em temperatura ambiente,
por um periodo minimo de 7 dias. As amostras incu-
badas em caldo BHI foram posteriormente semeadas
em 4gar sangue de carneiro (5%) e agar MacConkey,
sendo a incubacdo destas similar a descrita
anteriomente para o cultivo inicial.

Os microrganismos isolados foram identificados
de acordo com LennNeTTE et al. (1985) e classificados
segundo Kreecer-VAN-RIG (1984), KriEG; HoLT (1994),
FARMER i et al. (1999).

Pesquisa dos genes codificadores dos fatores de
viruléncia de E. coli.

Comocontroles positivos paraos diferentes genes
pesquisados foi empregada amostra de E. coli
enterotoxigénica e verotoxigénica pertencentes a co-
lecdo de culturas do Laboratério de Sanidade Suina-
VPS- FMVZ-USP. Estas amostras foram previamente
caracterizadas através de provas fenotipicas quanto
aproducaodastoxinasSTa,STh,LTeVT. Ascepasde

E. coliuropatogénicasforam cedidas pelo Laboratério
de Ornitopatologia— VPT/FMVZ-USP sendo previa-
mente caracterizadas quanto a presenca destes fato-
res por métodos fenotipicos.

Extracdo do DNA bacteriano

Para extracdo do DNA gen6mico as amostras
foram cultivadas em infusdo cérebro coragao (BHI),
a 37° C por 18h. Uma aliquota de 200ni da cultura
foisubmetidaaextracdo de DNAatravés do método
baseado na utilizacdo de isothiocianato de
guanidina descrito porBoowmet al. (1990). Asamos-
tras de DNA foram mantidas a -20° C até sua utili-
zacao na PCR.

Reacdo em cadeia da polimerase

Osoligonucleotideos iniciadores (primers)especi-
ficos para os genes codificadores dos fatores de viru-
Iéncia estudados foram sintetizados pela Life
Technologies (Miami) e séo apresentados no Tabela
1. Foram realizadas duas combinacgdes de primers
para pesquisa dos genes. O primeiro multiplex con-
sistiu da pesquisa dos genes paraSTa, STh. LTe VT1
e VT2, 0segundo agrupou todos os fatores relaciona-
dos a amostras uropatogénicas.

Tabela 1 - “Primers” utilizados na PCR para amplificar fragmentos de diferentes genes para enterotoxinas (LT, STa e
STb) e vero citotoxinas (VT1, VT2 e VT2e) e de diferentes genes para pap, sfa, afa, hly, aer e cnf.

Genes Nome do Sequiéncia do oligonucleotideo (5® 3) Tamanho do Referéncia

codificadores primer produto

das toxinas amplificado

LT LTA-1 GGCGACAGATTATACCGTGC 696 bp ScHuLTsz et al. (1994)
LTA-2 CCGAATTCTGTTATATATGTC

STa STI-1 TTAATAGCACCCGGTACAAGCAGG 147 bp Ousvik et al. (1993)
STI-2 CTTGACTCTTCAAAAGAGAAAATTAC

STb STh-1 ATCGCATTTCTTCTTGCATC 172 bp BLancoet al. (1997)
STh-2 GGGCGCCAAAGCATGCTCC

VT1 VT1-A GAAGAGTCCGTGGGATTACG 130 bp PoLcarp et al. (1990)
VT1-B AGCGATGCAGCTATTAATAA

VT2 hb? VT2-3 CCGTCAGGACTGTCTGAAAC 726 bp Woopwarp et al. (1992)
VT2-5 GAGTCTGACAGGCAACTGTC

Pap pap-1 GCAACAGCAACGCTGGTTGCATCAT 336 bp Yamamoro et al. (1995)
pap-2 AGAGAGAGCCACTCTTATACGGACA

Hly hly-1 AACAAGGATAAGCACTGTTCTGGCT 1.177 bp Yamamoro et al. (1995)
hly-2 ACCATATAAGCGGTCATTCCCGTCA

Aer aer-1 TACCGGATTGTCATATGCAGACCGT 602 bp Yamamoro et al. (1995)
aer-2 AATATCTTCCTCCAGTCCGGAGAAG

Cnf cnfl AAGATGGAGTTTCCTATGCAGGAG 498 bp Yamamoro et al. (1995)
cnf2 CATTCAGAGTCCTGCCCTCATTATT

Sfa sfa-1 CTCCGGAGAACTGGGTGCATCTTAC 410 bp Yamamoro et al. (1995)
sfa-2 CGGAGGAGTAATTACAAACCTGGCA

Afa afa-1 GCTGGGCAGCAAACTGATAACCTC 750 bp Yamamoro et al. (1995)
afa-2 CATCAAGCTGTTTGTTCGTCCGCCG
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Asolucdo de amplificacdo padrao de PCR consis-
tiu de 10 mM Tris-HCI (pH 8,3), 50 mM KCI, 1,5 mM
MgCl,, gelatina 0,001% (w/v), 200mM de cadaumdos
desoxinucleosideos trifosfatos, 20 pmoles da cada
primer e 0,2 nL. de Taq DNA polimerase, 5 nL. da
amostra de DNA e agua até o volume final de 50 L.

O programa utilizado para todas as reag6es con-
sistiude 1 cicloa95° C por 5min, 35 ciclos a 95° C por
1min, 55° C por 1min, 72° C porl min e um ciclo final
de 72° C por 5min (Termociclador).

Acadaamplificacdorealizada, foiadicionadoum
controle positivo contendo o DNA daE. coli positiva
para o gene pesquisado e um controle negativo con-
tendo os reagentes sem DNA.

Deteccdo do produto amplificado

Os produtos de PCR (10nL.) foram separados por
eletroforese em gel de agarose 2%, a 4 volts/cm.
ApOs a corrida, o gel foi corado com brometo de
etidio (10ng/mL)efotografadosobluzultravioleta.
Foi utilizado o marcador molecular 100 bp DNA
ladder.

Estatistica

Asanalisesestatisticasforamrealizadas utilizan-
do-se o teste de Fisher, empregando-se o software
GraphPad Instat 3.

RESULTADOS

Examesmicrobioldgicosdeamostrasde fezesde
cées errantes

Em 196 (89,09%) das 220 amostras de fezes, foram
isoladas 120 (54,55%) estirpes deE.coliem culturapura
€ 76 (34,54%) estirpes em associagdo com outros agen-
tes, dentre outros microrganismos (Tabela 2). A fre-
gUénciadeisolamentos deE. coli (89,09% ou 196 amos-
tras), considerando-se as amostras nas quais o agente
foi isolado em cultura pura e também em associagéo
com outros microrganismos, foi estatisticamente mais
significante (P < 0,05) do que as freqliéncias de isola-
mentos de todos 0s outros microrganismos.

Tabela?2-Freqiiénciade ocorrénciade microrganismos (bactérias e fungos) em cultura puraou emassociagoes, isolados

a partir de 220 suabes retais de cées errantes.

Microrganismos isolados N %
E. coli 120 54,55*
E. coli / Proteus mirabilis 23 10,45
E. coli / Klebsiella pneumoniae 8 3,64
E. coli / Edwarsiela tarda 6 2,73
E. coli / Proteus mirabilis / Klebsiella pneumoniae 5 2,27
E. coli / Klebsiella pneumoniae / Staphylococcus sp. 4 1,82
E. coli / Proteus mirabilis / Staphylococcus sp. 4 1,82
E. coli / Staphylococcus sp. 4 1,82
E. coli / Klebsiella pneumoniae / Streptococcus sp. 2 0,91
E. coli / Proteus mirabilis / Candida albicans 2 0,91
E. coli / Proteus mirabilis /7 Edwarsiella tarda 2 0,91
E. coli / Pseudomonas sp. 2 0,91
E. coli / Candida albicans 1 0,45
E. coli / Candida albicans / Klebsiella oxytoca 1 0,45
E. coli / Klebsiella pneumoniae / Candida albicans 1 0,45
E. coli / Klebsiella pneumoniae / Staphylococcus sp. / Streptococcus sp. 1 0,45
E. coli / Proteus mirabilis / Klebsiella pneumoniae / Salmonella sp. 1 0,45
E. coli / Proteus mirabilis / Streptococcus sp. 1 0,45
E. coli / Proteus vulgaris / Citrobacter amanolaticus 1 0,45
E. coli / Providencia sp. 1 0,45
E. coli /Klebsiella oxytoca 1 0,45
E. coli / Proteus vulgaris 2 0,91
E. coli / Staphylococcus sp. /Z Proteus vulgaris 1 0,45
E. coli / Streptococcus sp. 1 0,45
E. coli / Streptococcus sp. / Citrobacter amalonaticus 1 0,45
E. coli / outros 76 34,54

Continua
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Tabela 2 - Continuagéo.

Microrganismos isolados N %

Proteus mirabilis 6 2,73
Proteus mirabilis / Klebsiella pneumoniae 2 0,91
Salmonella sp. 2 0,91
Klebsiella pneumoniae / Providencia sp. 1 0,45
Proteus mirabilis / Edwarsiella tarda 1 0,45
Proteus mirabilis / Klebsiella pneumoniae / Staphylococcus sp. 1 0,45
Proteus mirabilis / Salmonella sp. / Streptococcus sp. 1 0,45

*Verificou-se diferenca estatisticamente (P < 0,05) significante entre a ocorréncia de Escherichia coli e os outros

microrganismos isolados.

Tabela3-Frequiénciade ocorrénciade fatores de virulén-
cia em estirpes de E. coli em fezes de cédes sem diarréia.

Fatores de Viruléncia N %

afa 16 8,16
sfa 54 27,55
pap 38 19,38
aer 66 33,67
cnf 31 15,81
hly 13 6,63
VT2 1 0,51

Legenda: pili associados com pielonefrite (pap);
aerobactina (aer); fator necrotizante citotéxico ¢nf);
fimbria S (sfa); adesina afimbrial I (afa); hemolisina (hly);
verotoxina 2 (VT2).

Pesquisados genes codificadores dos fatores de
viruléncia de E. coli utilizando PCR

De um total de 196 estirpes deE. coli isoladas, 123
(62,75%) apresentaram um ou mais dos fatores de
viruléncia estudados. Destas estirpes, 16 (8,16%) fo-
ram positivas paraafa, 54 (27,55%) parasfa, 38 (19,38%)
parapap, 66 (33,67%) paraaer, 31 (15,81%) paracnf,13
(6,63%) parahly, 1 (0,51%) para VT2 e nenhuma das
linhagens foi positiva para LT, STae STh (Tabela 3).
Do total de linhagens estudadas, 61 (49,59%) apre-
sentou mais de um tipo de fator de viruléncia.

Os fatores de viruléncia aer e sfa apresentaram
frequiéncia de ocorréncia significantemente maior (P
<0,05) quando comparados comafa, cnf, hly, LT, STa,
STb e VT. Por sua vez, pap apresentou freqliéncia de
ocorrénciasignificantemente maior (P <0,05) queafa,
hly, LT, STa, STbe VT.

DISCUSSAO

Oisolamento de estirpes deE.coliem umafrequién-
cia de 89,09%, em cultura pura ou associagdo com

outros microrganismos, demonstrou a elevada ocor-
rénciadeste microrganismo em fezes de cées higidos,
a qual é estatisticamente (P < 0,05) maior do que dos
outros agentes isolados. Segundo Sancaketal. (2004),
E. coli é um dos principais componentes da flora
intestinal dos seres humanos e dos animais.

De acordo com Beutin (1999), estirpes de E. coli
uropatogénicas isoladas da flora fecal e de infec¢Ges
extra-intestinais de cdesforamsimilaresaslinhagens
uropatogénicas isoladas de humanos quanto aos
seus atributos de viruléncia. Segundo este pesquisa-
dor, os cdes devem apresentar um papel importante
como reservatoérios deste microrganismo para outros
animais e para o homem, pois estudos indicam a
transmisséo de linhagens uropatogénicas fecais en-
tre humanos e cées. Entretanto, pouco se conhece
sobre o modo de transmissao dask. coli uropatogénicas
entre os diferentes hospedeiros mamiferos.

No presente estudo foram identificados fatores
de viruléncia em 62,75% das linhagens avaliadas.
Os fatores de viruléncia detectados com maior fre-
guéncia foram os genes aer (33,67%), sfa (27,55%) e
pap (19,38%), os quais estdo freqiientemente associ-
ados a casos de infecgdes urinarias e/ou genitais
humanas.

Kurazono et al. (2003) apontaram a presenga de
genes pap, sfa, afa, hly, aer e cnf em estirpes de E. coli
isoladasde fezesnormaiseurinade cdes. Porsuavez,
FeEriA et al. (2000) detectaram diferentes fatores de
viruléncia em estirpes isoladas de infec¢do do trato
urinario de humanos, cdes e gatos, sendo que
aerobactina (aer) apresentou a maior frequiénciaentre
os gatos, hemolisina (ly) entre os humanos e pili
associados a pielonefrite (pap) entre os cées, sugerin-
doumaadaptacdo deE. coliuropatogénicaaosrecep-
tores celulares de cada hospedeiro. No presente
estudo por suavez, os fatores de viruléncia encontra-
dos com maior frequiéncia foramaer, sfa e pap, embora
também tenham sido verificados, em frequéncia infe-
rior, ahemolisina (hly) e fator citotdxico necrotizante
(cnf).
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Yuriet al. (1998) verificarama presencgade fatores
de viruléncia, incluindo pili associados com
pielonefrite (pap), fimbria S (sfa), adesina afimbrial
(afa I), alfa hemolisina (hly), fator citotéxico
necrotizante 1 (cnf 1) e aerobactina (aer) em estirpes
isoladas de urina de cdes e gatos com UTI e fezes de
animais higidos. Estes fatoresde virulénciatambém
sdo encontrados em estirpes isoladas de humanos.
As linhagens isoladas de humanos e cdes com UTI
possuem maior quantidade de fatores de viruléncia
do que aquelas encontradas em humanos e cées
saudaveis.

Tendo em vista que Escherichiacoli € um dos mais
freqUentes agentes causais de infec¢des do trato
urinario de humanos, tanto quanto de cées e gatos, €
importante o seuconhecimento, particularmente quan-
do se considera o convivio proximo entre estas espé-
cies. Nopresenteestudo, osfatoresde virulénciamais
encontrados foram uropatogénicos @er, sfa e pap)
concordando com as observagdes de Yurietal. (1998),
embora os animais estudados fossem cées errantes e
nao apresentassem sinais clinicos de UTI. Low et al.
(1988) estudaram E. coli isoladas do reto e do trato
urinario de caes com infeccdo urinaria e concluiram
que os isolados de urina poderiam ser de origem
intestinal. Em mulheres, amicrobiotafecal é reconhe-
cidacomoreservatério de microrganismos potencial-
mente causadores de infec¢Bes bacterianas do trato
urinario (Wabas, 1996).

Estudo realizado porJoHnsonetal. (2001) apontou
semelhancas entre amostras de EXPEC E. coli
Patogénica Extraintestinal) humana e canina com
relacdo aos fatores de viruléncia, baseado no
polimorfismo genético, mas ndo comprovou a trans-
missdo cruzada entre as espécies ou excluiu a possi-
bilidade de humanos e caninos adquirirem o mesmo
tipo de E. coli de origem externa comum.

O céo errante poderia estar contaminando o meio
ambiente e expondo o ser humano a enterites por E.
coli eaté mesmo outras manifestacdes de colibacilose,
através do risco de contaminacédo de mananciais ou
pelocontatodireto que pessoas poderiamviratercom
estes animais os quais, desta forma, atuariam como
fontes de infec¢do na ocorréncia de colibacilose hu-
mana (BLanco et al., 1997; KruTtH, 1998; FARMER Iii,
1999).

Oscdeserrantesaparentemente sadios, semsinto-
mas de colibacilose, poderiam estar participando
da cadeia epidemioldgica como reservatorios deE.
coli (microrganismo isolado com maior frequéncia
das fezes destes animais) de natureza
uropatogénicaao homem, pois 0s genes detectados
em maior frequéncia foram aer, sfa e pap, presentes
em linhagens associadas a infeccdes
extraintestinais, mais especificamente infeccdes
urinarias. Deve-se proceder a realizagdo de mais

estudos que visem a identificagdo do modo como
pode ocorrer atransmissdo deste agente entre caes
e humanos, o que possibilitaria o desenvolvimento
de mecanismos de prevencao da doenca.
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